Le polymorphisme

Un géne est dit POLYALLELIQUE s'il existe plusieurs alléles différents dans la population pour ce méme géne. Un géne
est dit POLYMORPHE s'il existe au moins deux alléles de ce géne ayant une fréquence supérieure ou égale a 1%.

Différents génes polyalléliques

CFTR (certains alléles
Géne oAT ABO HLA A de la mucoviscidose) LH
Nombre >75 >30 41 environ 400 4
d’alleles
Fréquence | M'1:20-43 A:284 Al:14,6 Le plus Allele
allélique M1:44-59 | A101:44 A2:20,9 | fréquent:98,7 | fonctionnel
(%) M2:14-19 | A102:23,4 A3:13,6 99,99
M3:10-11 | A103:0,2 Al1:5,7 DF508:1.
S:2-4 A104:0,1 A23:28
Z:1-2 A24:9,5 Tous les
Null 1 : traces B:27,1 A25:25 autres:
Null 2 : traces | B101:26,3 A26:4,2 G85E, G542, G236-237,
B102:0,6 A28:5,5 | = G458V, T205G,
B103:0,2 A29:6,1 V520F..:0,3 | T288C:0,01
A30:2,1
0:45 A31:34
0101:19 A32:4,2
0102:0,6 AW33:28
0103:0,2 AW34:0,6
0201:23,5
0202:1 AX:1,1
0203:0,2 AbIK : 0,6
AX : un ou plusieurs alléles en cours de définition. AbKI : fréquence d’alléles non détectée.

IRt eeds
Ol(qwg'
o0

0000

3
S

ee0s

0000¢,

Le polymorphisme phénotypique des grains d’épis de mais.



Différents types de mutation a I’origine de nouveaux alléles

Séquence de départ

[ 166 AAT CAC

ACC UUA GUG AAC

Thr Leu Val

ADN (brin transcrit)
ARNm

protéine

’

MODIFICATION DU CADRE DE LECTURE
-

Avant TGG AAT CAC TIG

Apres TGG TAA TCA CTT
ACC AUU AGU GAA C ARNm
Thr = lle - Ser - Glu protéine

- -

Avant TGG AKXT CAC TTG

Apres TGG ATC ACT TG
ACC UAG UGA AC ARNm
Thr - stop protéine

] ADN (brin transcrit)

] ADN (brin transcrit)

N

CADRE DE LECTURE INCHANGE

- (o

- MUTATION SILENCIEUSE

Avant TGG AAT CAC TIG

Aprées TGT AAT CAC TIG
ACA UUA GUG AAC
Thr - Leu - Val - Asn

- MUTATION FAUX-SENS

Avant TGG AAT CAC TIG

Aprées TCG AAT CAC TIG
AGC UUA GUG AAC
Ser - Leu - Val - Asn

- MUTATION NON-SENS

Avant TGG AAT CAC TITG

Aprés TGG ACT CAC TIG
ACC UGA GUG AAC

Thr - stop

] ADN (brin transcrit)

ARNm

protéine

] ADN (brin transcrit)

ARNm
protéine

] ADN (brin transcrit)

ARNm

protéine




